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Введение. Развитие концепции персонализированной медицины и внедрение передовых технологий 
требуют повышения уровня подготовки врачей в области медицинской биоинформатики, что приоб-
ретает особую значимость при диагностике и лечении генетических синдромов в оториноларингологии. 
Цель исследования. Обсуждение решения типовых задач биоинформатики, связанных с первичной 
программной обработкой биологических последовательностей (нуклеотидных и аминокислотных) для 
получения и использования медицинских знаний о генотип-фенотипических ассоциациях в концепции 
персонализированной медицины. Материалы и методы исследования. Данные литературных источ-
ников, описания известных технологий работы с генетическими последовательностями, учебные ма-
териалы мировых авторитетных образовательных организаций, а также собственный опыт внедрения 
воспроизводимых исследований в научную деятельность и медицинское образование. Результаты. В ис-
следовании предложены базовые вычислительные задачи, воспроизводящие функции работы с после-
довательностями нуклеотидов и аминокислот. Обсуждения. Знания и навыки, полученные с помощью 
этих задач в рамках обучения биоинформатке, обеспечивают понимание основных операций с последо-
вательностями и их практическое применение в создании информативных диагностических техноло-
гий в концепции персонализированной медицины. Для решения задач биоинформатики предложено 
использовать язык программирования R и пакеты программ проекта Bioconductor, предоставляющего 
ресурсы для исследований в области медицинской биоинформатики. 
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